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Código: BiSuCOM.157 

Disciplina: Introdução à Bioinformática 

Pré-requisito(s): Projeto e Análise de Algoritmo 

Co-requisito(s): - 
_________________________________________________________________ 

Carga Horária  
Teórica: 33.2 Prática: 33.2 Total: 66.4 

_________________________________________________________________ 
Ementa: 
Introdução à genômica, transcriptômica e proteômica. Manipulação de bases         

de dados públicas biológicos. Alinhamento de sequências. Construção de         

árvores filogenéticas. Análise de dados proteômicos. Desenho de fármacos. 

_________________________________________________________________ 
Objetivo Geral: 
Conhecer os conceitos básicos de biologia molecular. Desenvolver no aluno a           

capacidade de análise de dados biológicos utilizando dados públicos.         

Analisar, interpretar e avaliar os resultados obtidos por alinhamento de          

sequências simples e múltiplas. Utilizar estruturas tridimensionais de RNA’s e          

proteínas. Elaborar por meio de software árvores filogenéticas e fazer          

aplicações. Elaborar e avaliar pipelines de construção de fármacos para alvos           

drogáveis. 

_________________________________________________________________ 
Objetivo Específico: 
- Consultas em bases de dados públicas de nucleotídeos. - Uso de softwares             

para alinhamento de sequencias usando BLAST e ClustalW. - Predição e           

modelagem de RNA com mfold. - Construção de árvores filogenéticas com           

PHYML. - Virtual screening de fármacos com autodock tools. 
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